Unos 130 expertos expondran avances estudio proteinas y farmacos
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Ehos 130 expertos expondran avances
estudio proteinas y farmacos

Unos 130 investigadores de todo el mundo, @
especialistas en el estudio de las proteinas para

el desarrollo de farmacos, mediante la utilizacién | ”‘"‘-«._h
de superordenadores, se daran cita desde T
mafiana y hasta el sabado dia 11 en Zaragoza ...'

para analizar los ultimos avances en esa b

materia. i

‘Simulando la vida y sus enfermedades en un
superordenador’ es la cuestion central del 11 Congreso
Internacional BIFI 2006, que se celebra bajo el titulo
‘Desde la Fisica y la Biologia: la interface entre
experimentos y computaciéon' y en el que once
investigadores de prestigio internacional han sido
invitados a impartir sendas conferencias.

En la reunién, organizada por el Instituto de LUfthansa
Biocomputacion y Fisica de Sistemas Complejos (BIFI) )
de la Universidad de Zaragoza, también se

presentaran unos 80 trabajos, explico el director de dicho centro, el doctor en Matematicas José Félix Saenz.

Todos los estudios giraran en torno al estudio de las proteinas, su estructura y su interaccién con entorno en la base
del desarrollo de nuevos farmacos para gran variedad de enfermedades, sefalo.

En el BIFI, explico su secretario, el fisico Alfonso Tarancén, se trabaja en colaboracién con otras universidades
espafolas con el virus de la hepatitis C, para lo que utilizan un superordenador, el segundo con mas potencia de
Espafa, y la tecnologia Grid, que permite aunar la capacidad de un gran numero de ordenadores, de nodos de
distintas ciudades.

Sin embargo, Tarancén agregé que no hay ordenadores en el mundo tan potentes como para disefiar proteinas y los
posibles farmacos, debido a su gran complejidad.

En el Congreso se expondran los avances en el estudio de la estructura de las proteinas, donde dijo que se ha
progresado mucho, en la modelizacién de su comportamiento y en la utilizacién de superordenadores.

Son estudios basicos, a nivel molecular, para los que la computacion es una herramienta indispensable y sirve para
comprobar si lo que dice el investigador es razonable, agrego.

En el Congreso, que se celebra en la Biblioteca Maria Moliner de la Universidad de Zaragoza, se expondran trabajos
sobre Proteinas y Péptidos, Fisica de los Acidos Nucleicos y comportamiento individual y colectivo de las
Biomoleculas.

Los participante provienen de universidades y centros de investigacion de todo el mundo: Boston, Harvard, John
Hopkins, Los Alamos, Molsoft LLC, New York, MIT, Rockefeller, Florencia, Roma, Eotvos, Ecole Normal Supérieur de
Paris, Ecole Polytechnique de Paris, Strasbourg, Dresden, Cambridge, Auténoma, Complutense y Carlos Il de
Madrid, Barcelona y Parque Cientifico de Barcelona y Universidad de Granada.
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